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Oncology continued 
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Proc. Natl. Acad. Sci. 103, 6224‐6229 (2006). 
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Effect of epidermal growth factor receptor tyrosine kinase 
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Jänne  P, Johnson B. 
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Immunohistochemical evaluation of KIT expression in sarcomas  of 
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Shimizu M. 
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Int. J. Med. Sci. 3, 148‐151 (2006). 

A sensitive high‐throughput method to detect activating 
mutations of Jak2 in peripheral‐blood samples. 
Sattler M, Walz C, Crowley B, Lengfelder E, Jänne  P, Rogers A, 
Kuang Y, Distel R, Reiter A, Griffin J. 
Blood 107, 1237‐1238 (2006). 
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Germline Genetic Screening 
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Otto E, Ramaswami G, Janssen S, Chaki M, Allen S, Zhou W, Airik 
R, Hurd T, Ghosh A, Wolf M, Hoppe B, Neuhaus T, Bockenhauer 
D, Milford D, Soliman N, Antignac C, Saunier S, Johnson C, 
Hildebrandt  F; GPN Study Group. 
J Med Genet. 48, 105‐116 (2011). 

A molecular analysis of mutations at the complex dumpy locus 
in Drosophila melanogaster. 
Carmon A, Guertin M, Grushko O, Marshall B, MacIntyre R. 
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Chapdelaine P, Pichavant C, Rousseau J, Pâques F, Tremblay J. 
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Screening for mutations in kidney‐related genes using 
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mutations in autosomal dominant polycystic kidney disease. 
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Germline Genetic Screening continued 
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